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APLICACION DE HERRAMIENTAS MOLECULARES EN ESTUDIOS DE
DIVERSIDAD DE VIRUS Y FITOPLASMAS EN CULTIVOS DE FABACEAS Y
SOLANACEAS EN CUBA.
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RESUMEN. La necesidad de fortalecer los programas de manejo integrado de
cultivos de importancia econémica para Cuba con énfasis en el control de
enfermedades emergentes y re-emergentes asociadas a fitoplasmas y virus
que los afectan, constituye en la actualidad un reto y un objetivo priorizado para
nuestro pais. Para ello es indispensable el conocimiento de la diversidad de
especies de fitopatogenos asociados a estos cultivos, entre estos los virus y los
fitoplasmas, sefialados como entidades emergentes en los dltimos afos. En
Cuba los cultivos de frijol (Phaseolus vulgaris L.), soya (Glycine max L.), tomate
(Solanum lycopersicum L.), rAbano (Raphanus sativus L.) y pimiento (Capsicum
annuum L.), son considerados en la actualidad de gran importancia econémica
y alimenticia. El manejo de estos cultivos se ve dificultado por la incidencia de
nuevas especies, grupos y subgrupos y, de vectores asociados a la dispersiéon
de estos en campo. El trabajo que se presenta tiene como objetivos identificar y
caracterizar molecularmente los virus y fitoplasmas asociados a los cultivos de
fabaceas y solanaceas en Cuba. Para esto se analizaron muestras colectadas
de las prospecciones realizadas en el periodo comprendido entre los afios
2006-2013 en las principales areas productoras del pais. Las mismas se
analizaron utilizando la PCR anidada-RFLP para deteccién de fitoplasmas, RT-
PCR para la deteccion de potyvirus y la PCR convencional, asi como la
Amplificacién en Circulo Rodante para detectar begomovirus presentes. Los
productos obtenidos se secuenciaron autométicamente y se sometieron a
andlisis bioinforméticos para conocer la identidad molecular de los patégenos y
sus caracteristicas genOmicas. Los resultados obtenidos y su impacto se
detallan en la presentacion. Los mismos permitiran fortalecer y perfeccionar
programas priorizados para el desarrollo sostenible de la agricultura cubana y
contribuir a la seguridad alimentaria de la poblacion.
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